Aнализa степенa ретенције знања студената који су у школској 2010/11 години похађали и положили испит из предмета Г04-Медицинска хемија и дизајн лекова

1. У рационалном дизајну лекова молекул лека се посматра као садржајна целина његових фрагмената (делова). Биолошки активни део молекула лека назива се:
а) мултифора
б) биофора
в) метабофора
г) токсикофора
д) биоизостер
2. Сличност молекула подразумева сличност на нивоу структуре али и сличност у погледу хемијских особина, уколико су додатно описане. Молекулски комплементарни модел за молекулско препознавање према структурној сличности садржи следеће описане особине:
а) облик (стерни)
б) хидрофобност
в) места за грађење водочине везе
г) липофилност

д) електростатичке интеракције
ђ) солватација
е) van der Waals-ове интеракције
3. de novo дизајн се користи за конструкцију биосинтезa са циљем биотрансформација функционалних група у молекулу (најчешће) и за биотрансформацију целокупног молекула (ређе). Такође, омогућава испитивања различитости ензим-катализованих реакција у многим биолошким врстама. У овом дизајну користи се следећи приступ:
a) биосинтетички приступ
б) ретросинтетички приступ
в) ретробиосинтетички приступ
г) синтетички приступ
д) микробиолошки приступ
4. Када се у дизајнирању биосинтетског пута (или руте) различити природни биосинтетски путеви повезују природним или неприродним (хибридним) биосинтетским путевима (или рутама) то представља:
a) дизајнирање хибридних биосинтетких путева комбиновањем нативних ензимских активности
б) дизајнирање нових биосинтестких путева и/или производа применом ензима добијених у биоинжењерингу
в) дизајнирање биосинтетског пута премошћавањем
г) de novo дизајнирање биохемијског пута
д) дизајнирање нових биосинтетских путева и производа применом ензима са особином да делују на више супстрата
5. Особине молекула лека се заснивају на његовом облику. Под појмом облик подразумева се:
а) геометрија молекула
б) конформација молекула
в) топологија молекула
г) делови површине молекула које служе за контакт са молекулима растварача
д) стерне особине молекула
6. Подела енантиомера молекула лекова по Lehman-овој дефиниција стереоселективности је следећа:

а) еутомери и дистормери, и представљају рацемску смешу
б) енантиомер са јачим афинитетом према рецептору - еутомер
в) енантиомер који је агониста према рецептору - дистормер
г) енантиомер са слабијим афинитетом према рецептору - дистомер
д) енантиомер који је антагониста према рецептору - еутомер
7. Молекул лека чија је структура слична другом молекулу лека а хемијске и биолошке особине сличне или потпуно различите представља аналог. Када аналози имају идентичну структуру онда се они називају:
а) структурни аналози
б) фармаколошки аналози
в) директни аналози
г) лековити аналози
д) квази аналози
8. Истраживачки програм за дизајн антиулкусних лекова заснивао се на претпоставци (хипотези) да хистамин као секреторна супстанца делује преко, тада непознате групе, хистаминских рецептора. Полазна основа за дизајнирање ових лекова била је структура:

a) буримамида
б) хистамина
в) метиамида
г) хистидина
д) фенбензамина
9. Антагонисти хистаминских Ха2-рецептора су антиулкусни лекови који се користе у терапији. На основу структуре молекула циметидина произашо је већи број аналога антагониста хистаминских Ха2-рецептора. Који од наведених антиулкусних лекова се не користи клиничкој пракси:
а) циметидин 
б) низатидин 
в) ранитидин 
г) роксатидин 
д) фамотидин 
10. Хемогеномика је стратегија која је зансована на претрази молекула који интерагују са одређеном ћелијском функцијом. Дефинише се као истраживање групе (класе) једињења (конгенеричких аналога) који делују на одређену групу (фамилију) биолошких мета (циљева). У овој стратегији уведен је термин "привилегована структура" да би се описала:

а) фармакофора биолошки активних аналога према датој групи биолошких циљева
б) основна структура биолошки активних аналога
в) основна структура из које се изводе биолошки активни аналози према датој групи

     биолошких циљева
г) конгенеричка серија хемијских аналога у пoтрази за лигандима који се специфично везују за

    биолошку мету (циљ)
д) основна структура из које се изводе биолошки активни аналози према било којој групи

     биолошких циљева
11. У хемогеномици врши се системска анализа хемијско-биолошких интеракција, при чему је њен концепт усмерен по систему:
а) "универзални кључ - класа (група) биолошких мета"
б) "универзални кључ-биолошка мета"
в) "кључ-брава"
г) "универзални кључ-протеински ефектор "
д) "кључ-класа (група) биолошких мета"
12. Синтетски дериват катехоламина, изопреналин је снажан агониста бета-адренергичких рецептора и слаб агониста алфа-адренергичких рецептора. Садржи катехоламински део молекула који је подложан оксидацији кисеоником из ваздуха. Биоизостерном супституцијом обе хидроксилне групе са атомима хлора у прстену изопреналина извршена је због побољшања његових агонистичких особина али је добијен аналог показао антагонистичко деловање у погледу (-адренергичких рецептора. Даљом, биоизостерном супституцијом у прстену дихлоро-изопреналина оба атома хлора са арил-супституентом добијен је:
а) протеренол
б) пронеталол
в) пропранолол
г) практолол
д) атенолол
13. Метопролол је служо као полазна основа за синтезу аналога код којих је вршено увођење волуминозних стабилних супституената на крају бочног низа (ланца) ради:
а) убрзања метаболизма и постизања дужег деловања (модификације метабофоре)
б) успоравања метаболизма и постизања дужег деловања (модификације токсикофоре)
в) успоравања метаболизма и постизања дужег деловања (модификације метабофоре)
г) убрзања метаболизма и постизања дужег деловања (модификације метабофоре)
д) успоравања метаболизма и постизања јачег деловања (модификације биофоре)
14. Ароматске интеракције имају важну улогу у процесима препознавања биомолекула и агреграцији протеина. У зависности од природе ароматског прстена постоји више типова орјентација или геометрија ароматских интеракција односно положаја ароматских прстенова у току интеракција. На основу електростатичког удела, постоје три положаја (геометрије) ароматских инетракција:

а) "ивица-према-наличју" (edge-to-face)
б) "ивица-према-ивици" (edge-to- edge)
в) "наличје-према-наличју" (face-to-face)
г) "наличје-према-ивици" (face-to- edge)
д) Офсет ("Offset stacked")
15. У дизајну лекова који се заснива на приступу активног аналога, када се ради о ензимима или рецепторима за које не постоје подаци о структури, приступа се компаративној студији односа структуре и дејства групе лиганда. Све са циљем да би се извели важни стереоелектронски подаци о селективости и јачини дејства. Овакав приступ назива се:
а) идентификација фармакофоре или мапирање рецептора
б) позиционирање или мапирање рецептора
в) уклапање фармакофоре по рецепторској мапи
г) идентификација фармакофоре или мапирање лиганда
д) идентификација суперлиганда или мапирање рецептора
16. Математички модел и алгоритам дизајниран да опонаша ("мимикује") људски мозак у процесу обраде информација и "стицања знања" назива се:
a) компаративна анализа молекулског поља

б) дизајн потпомогнут рачунаром

в) QSAR (Quantitative Structure Activity Relationship)
г) правоугаона Kohonen-ова самоорганизујућа мрежа
д) неуронска мрежа
17. Примена неуронских мрежа у теоријским (информационим) истраживањима у дизајнирању нових лекова јесте рационални дизајн лекова заснован на моделу или хипотези. Представља одабир дефинисане групе молекула на основу доступних информација о хемијском простору. Таква одбрана група молекула назива се:
a) група хемијских аналога
б) тренажна група
в) група активних аналога
г) група структурних аналога
д) серија конгенеричких аналога
18. QSAR (Quantitative Structure Activity Relationship) метода описује однос структуре и активности (дејства) у виду физичко-хемијских параметара и стерних особина молекула или струткурних детаља. Тродимензионална QSAR метода описује структуре и облике везивања у тродимензионалном систему. Анализа у QSAR методи којом се описује присуство или одсуство одређених структурних компоненти (хемијски модификованих група) назива се:
a) Hansch-ова анализа
б) мешовити приступ
в) Free-Wilson-ова анализа
г) локализација функционалних група у дводимензионалној структури биомолекула
д) суперпозиционирање молекула
19. У компаративној анализи молекулског поља дефинише се довољно велики простор ("кутија" или "коцка") која се позицинира (постави) око молекула при чему се дефинишу растојања решетке у простору ("кутији" или "коцки"). Простор се назива:
а) кристална решетка
б) простор за доковање лиганда
в) хемијски простор
г) молекулско поље
д) волуминозни "џеп"
20. У дизајну лекова потпомогнутом рачунарима или CADD (Computer-Aided Drug Design) методологији користе се подаци о структури протеинског ефектора. Особине везивних места ефектора могу да се изведу (закључе) само на основу различитих активности сличних молекула. Конформација молекула у којој се везују за ефектор је биоконформација. Ако је биоконформација позната онда се лако описује активност молекула (лиганда) према ефектору. Овај приступ се назива: 

а) доковање
б) моделовање фармакофора уз искључење запремине кристалографских протеинских структура
в) моделовање суперлиганда
г) дефинисање протеинских остатака везивног "џепа"
д) суперимпозиција
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